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OBJECTIF

Tester les performances de trousses HAV, HEV et B19 dans le cadre du controle des pools
dePL-SDavecdestémoinspositifstitrés.Lebut estdetesterchaquekitindéependamment

RESULTATS
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Extraction combinée pour les trois marqueurs viraux avec une prise d'essai
d'échantillon de 200 pL et un volume d'élution de 110 pL:

Cette étude a permis:

CONCLUSION
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e de tester un protocole d'extraction combinée pour les 3 paramétres sur EasyMag;
e de lancer simultanément les PCR HAV et HEV (kits Altona);

o d'établir que le trio « 2 kits Altona (HAV et HEV] et le kit Argene (B19) » semble donner de
meilleurs résultats que le trio « 3 kits Altona (HAV, HEV et B19) ».



